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EDITORIAL

Avancée de la peste porcine africaine (PPA) en Italie, circulation continue

de l'influenza aviaire (IA) dans la faune sauvage en France, surveillance renforcée
en Corse de la maladie hémorragique des cervidés (EHD), surveillance élargie de
la brucellose dans les deux Savoie... le premier semestre 2023 aura mis a
I'honneur la surveillance renforcée du réseau SAGIR.

La surveillance sanitaire des amphibiens au sein du réseau a également
connu ses débuts avec de nombreuses remontées de terrain, et une mise au
point de protocoles et fiches techniques par I'équipe d'animation du réseau
avec le renfort de Camille Sandor (OFB) et I'appui d'un groupe de travail sur le
diagnostic.

Coté gestion des données, vous les attendiez, ils sont Ia :
Epifaune (voir p. 713)!

Cette année, trois stagiaires vétérinaires contribuent a I'analyse des données
du réseau. Au premier semestre (cf revue de presse du réseau) : Louison Blin a
étudié les données relatives a l'influenza aviaire dans I'avifaune sauvage de 2016
a 2023 et Aurélien Duflon a fait une étude rétrospective des intoxications aux
anticoagulants chez le Lynx et facteurs de risque associés. Depuis ao(t, Blanche
Bourgeois mene une étude sur les données relatives a la tularémie chez le lievre
en France.

La vie du réseau sur ce premier semestre aura été marquée par la tenue de
cing réunions régionales dont deux en présentiel, ainsi que plusieurs formations
a destination des membres et partenaires du réseau (voir p.12).

Loic Palumbo
Co-animateur du réseau SAGIR, OFB service SantéAgri

les premiers EDI
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Investigations pathologiques des cas d’influenza aviaire hautement pathogéne dans

I'avifaune sauvage

Contexte et premiére étude en 2021-22

En 2021, I'émergence de plusieurs cas d'influenza aviaire
hautement pathogéne (IAHP) dans le Nord-Est de la France
et notamment sur le lac de Madine (Moselle) a été |'occasion
pour I'équipe VIRAL de I'UMR 1225 IHAP de I'Ecole Nationale
Vétérinaire de Toulouse et grace a la contribution forte du
LVAD54 et de I'OFB de démarrer une étude s'intéressant a la
caractérisation |ésionnelle et au tropisme tissulaire des virus
IAHP dans différentes especes d'oiseaux de la faune sauvage.
Neuf individus de sept espéces ont ainsi été analysés,
montrant des schémas et intensités lésionnels variables
suivant les espéces (figure 7).

Un élargissement de I'étude en 2022-2023

Suite a ces résultats préliminaires, I'ENVT, avec la
participation de I'OFB via le réseau SAGIR, a décidé d'élargir
cette étude en langant fin 2022 un protocole de collecte
auprés des Laboratoires Vétérinaires Départementaux de
prélévements biologiques issus de cadavres d'oiseaux
sauvages suspectés (ou confirmés) morts d'influenza aviaire
hautement pathogeéne.

Ces données sont en effet plus que jamais nécessaires
pour la compréhension du réle épidémiologique de
différentes especes dans la dynamique d'infection des VIAHP.
Les questions de recherche portent notamment sur la
contribution respective des oiseaux migrateurs et des
especes commensales, ces derniéres pouvant jouer le réle
possible de relais épidémiologiques vers ou depuis les
élevages de volailles (cette derniére hypothése semblant
moins probable au vue des résultats préliminaires )

Premiére phase du protocole

Ce protocole a permis de collecter, entre janvier et mars
2023, 85 individus de 17 especes différentes en provenance
de 10 laboratoires, dont une grande majorité de mouettes
rieuses (n=56) chez lesquelles la circulation virale était
épizootique a cette période. Parmi ces 85 individus, 62 ont
été confirmés infectés par un VIAHP H5 par gRT-PCR.

En plus d'un criblage par qPCR, les différents échantillons
issus de ces animaux ont été analysés histologiquement et
par immunohistochimie afin de décrire les lésions

microscopiques liées a linfection par les VIAHP et de
visualiser la distribution des protéines virales dans les tissus.

Vers la détermination d'un patron tissulaire de
I'infection

Ces résultats seront ensuite combinés afin de produire un
patron tissulaire de l'infection par les VIAHP chez la Mouette
rieuse, puis chez les autres especes (fréquence d'infection par
organe, lésions observées et charge virale détectée). Sur le
terrain, cela permettra d'adapter la démarche diagnostique
en favorisant la collecte des échantillons les plus pertinents.

Le protocole de collecte est actuellement en pause pour
permettre le traitement des échantillons collectés.
Néanmoins, a la vue de la mortalité massive observée chez
différentes espéces d'oiseaux marins depuis le printemps, il
est prévu d'intégrer ultérieurement d'autres échantillons,
notamment d'oiseaux marins du pourtour méditerranéen.m

Remerciements aux nombreux laboratoires partenaires.

Figure 1 : Résultat de I’étude 2021-2022 en Moselle sur la présence et le tropisme de virus IAHP dans I’avifaune sauvage
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(0) Score semi-quantitatif selon Landman. Virology (2021). Brigvement : 0 absence de détection; 1 détection oligofocale; 2 multifocale non coalescente ; 3 coalescence /généralisé.
(1) cygne tuberculé exclu en I'absence de confirmation PCR de VIAHP, de Iésions évocatrices, de détection virale antigénique. (2) A ces principaux types cellulaires, s'ajoutent les
cellules endothéliales dont la détection virale antigénique est positive chez le Cygne 2, Cygne 3, et dans une moindre mesure la grande aigrette. (3) Chez le cygne 2, les foyers de

myocardite virale se colocalisent avec le foyer de vascularite vermineuse (probable intéraction). {4) La détection virale antigénigue cutanée est conditionnée par la présence (rare)
de plumes immatures au sein des échantillons de peau. (5) La détection virale antigénigue intestinale est rarement épithéliale. Elle implique davantage les autres compartiments
(chorien, sous-muqueuse, musculeuse, séreuse/adventice, plexus nerveux). (6) La détection virale antigénique trachéale est rarement épithéliale.

Julien Hirschinger (ENVT), Nicolas Gaide (ENVT),, Manuela Crispo (ENVT), Malorie Dirat (ENVT), Loic
Palumbo (OFB), Sabine Pelzer (LDA54), Guillaume Le Loc’h (ENVT).
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Etude de faisabilité de la vaccination des blaireaux comme mesure complémentaire

a la lutte contre la tuberculose bovine : le projet TBVAC

L'équipe en charge du sanitaire a I'OFB ne travaille pas
que sur les aspects de surveillance. Pour preuve, le
démarrage en 2023 d'un projet pour tester la faisabilité de la
vaccination des blaireaux comme mesure complémentaire a
la lutte contre la tuberculose bovine (TB). Ce projet, piloté par
I'OFB, est réalisé en partenariat avec |'Anses, le laboratoire
départemental d'analyse de Dordogne et le Grege, bureau
d'étude spécialisé basé en Gironde. Il est financé a hauteur de
80% environ par le Ministere en charge de l'agriculture
puisque la TB est avant tout un probléme d'élevage.

Objectifs de I'étude

L'objectif général du projet est I'étude d’'une méthode
complémentaire a I'abattage des blaireaux pour diminuer leur
taux d'infection par la tuberculose bovine dans les zones avec
de l'infection dans les populations d'animaux domestiques et
sauvages. Cette approche était préconisée dans l'avis de 2019
de I'Anses, I'Agence nationale de sécurité sanitaire de
I'alimentation, de I'environnement et du travail.

Principe et méthodes

La méthode « Tester - Vacciner - Eliminer » est déployée
et consiste a utiliser sur les blaireaux capturés un outil de
diagnostic rapide permettant d'identifier les blaireaux non
infectés pour les vacciner (figure 1), les marquer et les
relacher, et de mettre a mort les blaireaux détectés infectés
dans le cadre de I'arrété préfectoral de lutte contre la TB.

Le projet est prévu pour un minimum de quatre années.
Les individus recapturés d'une année sur l'autre recevront un
seul rappel de vaccination en année 2, 3 ou 4 selon l'année
de primo-capture et I'année de premiére recapture. Des
études précédentes ont pu démontrer une corrélation entre
le nombre de doses et la protection a l'infection, justifiant
que les animaux recapturés d'une année sur l'autre recoivent
un rappel de vaccin.

Un animal primo-capturé est soumis a différentes
manipulations : évaluation du poids de I'animal, anesthésie,
prélevement de sang sur animal anesthésié, injection
intramusculaire (vaccin BCG), pose d'un transpondeur en sous
-cutané et marquage visuel par tonte.

La capture des animaux est organisée a l'aide de collets a
arrétoir, spécialement adaptés pour la capture de blaireaux,
et de cages-pieges. Les animaux recapturés lors d'une méme
année, sont immédiatement relachés.

L'objectif est d'atteindre un taux de vaccination

correspondant a 60% de la population.
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Premiére phase et perspectives

Une premiére zone d'étude d'environ 100 km? a été
identifiée en Dordogne dans la zone infectée de tuberculose
bovine (TB) parmi les sous-zones ou les taux d'infection chez
les bovins et les blaireaux sont les plus élevés. Dans cette
zone, la vaccination sera testée d'avril a juillet (apres la
période de sevrage des jeunes) au moins durant les
premieres saisons de terrain. En fonction de la densité de
blaireaux finalement observée dans cette zone et des taux de
capture obtenus durant la premiére saison de capture, la
zone pourra étre élargie et la période de piégeage adaptée.

TBVAC repose sur une équipe projet spécifiquement
dédiée au déploiement du piégeage et aux manipulations
des animaux capturés. Ce modele, cohérent dans une phase
pilote, ne peut cependant pas étre déployé a grande échelle.
Ainsi, durant le projet, différents types d'organisation
s'appuyant sur les acteurs locaux seront envisagés et pour
certains testés, afin de pouvoir organiser des déploiements
sur d'autres zones une fois les protocoles et I'estimation des
colts affinés. m

Stéphanie Desvaux (OFB) et Ariane Payne (OFB).

Remerciements aux différents partenaires du projet
dont le GREGE.

Pour en savoir plus rendez-vous dans les
prochaines lettres du réseau SAGIR

Figure 1 :

capture au

piege et prise
de sang sur
Blaireau, dans
le cadre du
projet TBVAC
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Avitombusviridae : une nouvelle sous famille virale chez les oiseaux ?

Contexte

Dans le cadre de la surveillance de l'avifaune sauvage par
le réseau SAGIR, lors d'un épisode de mortalité chez les
merles noirs (7Turdus merula) dans le département des Deux-
Sevres en 2018, une recherche systématique de séquences
virales par des approches de métagénomique RNAseq a été
réalisée en 2019 sur des échantillons négatifs pour les virus
Usutu et West Nile.

Dans un échantillon de foie, trois séquences virales
originales ont été identifiées. Ces séquences présentent une
méme organisation génomique entre elles et une similitude
avec des virus de la famille des Tombusviridae ; les similitudes
en acide aminés n’excedent cependant pas 70%.

Les Tombusviridae: des virus de plantes ?

La famille des Tombusviridae représente des virus décrits
comme étant spécifiques de plantes (monocotylédone ou
dicotylédone). Cependant, de nombreuses séquences
Tombusviridae-like ont été retrouvées dans des données
issues d'approches métagénomiques sur divers prélévements
animaux (vertébrés et invertébrés), ce qui suggére que la
spécificité d’'hotes décrite pour les Tombusviridae puisse
s'étendre au regne animal.

Une nouvelle sous-famille virale chez les oiseaux ?

A la date du 30/09/2022, 34 jeux de données ont été
analysés, et 97 séquences similaires a au moins I'une de nos
séquences ont été identifiées, provenant d’'une grande variété
d’'hotes. Les deux tiers des séquences (62) ont été isolées a
partir d'échantillons cloacaux d'oiseaux.

L'analyse phylogénétique des séquences obtenues
montre un clade, regroupant la plupart (50/97) des
séquences d'origine aviaire, distinct du clade des

Tombusviridae d'origine végétale dans lequel on retrouve
cependant quelques séquences (12/97) issues de cloaques
d'oiseaux et possiblement d'origine alimentaire.

Résultats

Ces résultats préliminaires suggérent d'élargir le spectre
des hotes connus (plantes) et suspectés (invertébrés) de la
famille des Tombusviridae aux vertébrés et particulierement
aux oiseaux. Ces résultats devront étre consolidés afin, entre
autres, d'identifier des séquences d'origine alimentaire
probable (plante, invertébrés) et celles qui seraient
spécifiques de la classe Aves. m

Fanny Beguier (ANSES), P. Lucas (ANSES) , H.
Quenault (ANSES) , A. Felten (ANSES) , A. Leroux
(ANSES), Anouk Decors (OFB), Gaélle gonzalez
(ANSES), Yannick Blanchard (ANSES).

Ces travaux on fait 'objet d’une présentation orale
aux 25° journées francophones de virologie en avril

2023, et au meeting VIBIOM en Espagne en mai 2023.

Pour en savoir plus sur les Tombusviridae :
https://ictv.global/report_9th/RNApos/Tombusviridae

Merle noir (Turdus merula)
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Revue de presse

L'écureuil gris (Sciurus carolinensis) une menace sanitaire exotique confirmée pour I'écureuil roux (S. vulgaris)

(lien : https://bvajournals.onlinelibrary.wiley.com/doi/10.1002/vetr.2834)

Dans le cadre du programme “Red Squirels United”, 11 034 écureuils gris (Sciurus carolinensis) ont été abattus au Royaume
-Uni entre 2016 et 2020, parmi eux 1506, répartis sur certains zones géographiques, ont fait I'objet d'une autopsie et 1405 ont
été analysés (par qPCR) pour la recherche d'Adenovirus (43% de positifs sur tissus et 11% sur poils) et de virus Squirrelpox
(10% de positifs sur poils et tissus). L'écureuil gris est un porteur asymptomatique de ces virus, et constitue un réservoir pour
I'infection des écureuils roux (Sciurus vulgaris) qui y sont tres sensibles. Cette étude met donc en évidence la menace sanitaire
que représente |'écureuil gris pour I'écureuil roux au Royaume-Uni, et met également en évidence que la recherche de Squirrel-
pox sur poil est une alternative efficace au prélévement de tissus (de méme pour les adenovirus dans une moindre mesure) =

Sanglier et virus : premiére detection de Seneca virus au Royaume-Uni et progression de Rosalia en Espagne.

(lien)

Depuis le premier cas décrit en 2020, le virus SDRP-1 de pathogé-
nicité élevée, ou « Rosalia » s'est étendu au centre et au sud de |'Es-
pagne en 2022 (cf carte ci-contre). Ce virus est actuellement retrouvé
essentiellement en élevage de porcs domestiques avec, dans la zone
infectée une prévalence proche de 70% (élevage de reproducteurs,
nurseries et engraisseurs). Lors de la premiére vague en 2020 l'ex-
pression comprenait des avortements, des porcelets en mauvais état
a la naissance et de la mortalité de truies gestantes. Les vagues sui-
vantes (2020-2021) le tableau épidémiologique était similaire, avec en
plus de la mortalité en nurserie (et une morbidité variable chez les
adultes). La vaccination d'urgence entreprise en Espagne s'est révélée
peu efficace d'apres le Pr Enric Mateu de I'Université de Barcelone. La
transmission aérienne du virus semble importante et chez les individus
survivants un retour a un état normal ne survient qu'apres plusieurs mois. La sensibilité du sanglier a ce virus est peu déciite,
mais la vigilance semble de mise en cas d’'observation d'avortements ou de mortalité juvénile. m

2. Cases restricted
to this area during
1st semester 2020

1. Index case:
probably
week 5/2020

3. Spread to other

. 4.Sporadic reports in /= areas in 2020-21

*. other areas of Spain

2027 50 ¢ 2
v’

4. Sporadic reports in
. other areas of Spain
2022

Les trois vagues qui ont accompagné la disper-
sion de la souche Rosalia au sein de la production

(lien)

Le virus de la Vallée du Seneca (Picornaviridae) est a I'origine d'une maladie vésiculaire des suidés et a été détecté en An-
gleterre dans cinq élevages de porcs domestiques entre juin et septembre 2022. Le diagnostic a été confirmé par RT-PCR a
partir d'échantillons de vésicule. Les signes observés étaient des boiteries associées a des lésions vésiculaires (disparaissant
rapidement), surtout chez les truies post gestation. La présence du virus de facon asymptomatique a aussi été observée chez
les jeunes. Contrairement a la situation aux Etas-Unis, il n'y a pas eu de mortalité épidémique de nouveau-nés. La contamina-
tion peut survenir par contact direct ou de fagon indirecte.

Le séquencage du virus britannique a permis de déterminer qu'il s'agit d’'un clade distinct de celui du virus américain, bien
que les deux possédent une origine commune. Aucun cas de transmission a I'Homme n’est connu avec ce virus. Le principal
probleme avec la circulation de ce virus, est la similarité clinique avec la fievre aphteuse, la stomatite vésiculeuse et la maladie
vésiculaire des porcs (toutes trois notifiables a I'OIE et réglementée). m

Les Jingmenvirus : des virus zoonotiques transmis par les tiques

(lien)

Le virus Alongshan est un virus a Arn de la famille des Jingmen-virus, récemment décrits, et ayant un potentiel zoonotique.
Cette étude met en évidence la transmission de ce virus par les tiques du genre Ixodes aux cervidés sauvages et aux animaux
domestiques. Une séroprévalence assez élevée est également rapportée dans la population de cervidés de Saxe (Allemagne).m
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Chauve-souris et Filovirus Lloviu

(lien) -

" Les épisodes de mortalité massive de chiropteres sont
rares surtout en Europe, mais des virologistes hongrois viennent rappeler que le Filovirus Lloviu est le responsable présumé
d'épisodes de mortalité chez le minioptere de Schreiber (Miniopterus schreibersij signalées en Espagne, au Portugal, en
France, puis en 2013 et 2016 en Hongrie. Les auteurs signalent aussi avoir mis en évidence le virus chez un cadavre obtenu en
2019 dans I'une des colonies hongroises précédemment affectées, et chez des sujets vivants de cette colonie, ‘indiquant une
circulation virale'. (...) Ils rappellent aussi, qu'en 2021, l'isolement viral a été réussi sur cellules de chauve-souris, ce qui a permis
d'observer le potentiel zoonotique, via l'infection de lignées cellulaires humaines.(...)"n

Rapaces nocturnes et parasites

(lien)

Dans de nombreux cas, oiseaux et hémoparasites ont co-évolué conduisant a un parasitisme asymptomatique, surtout chez
les passereaux et oiseaux migrateurs (largement étudiés). Toutefois les rapaces nocturnes, de part leur distribution et leur com-
portement semblent présenter de plus fortes expositions parasitaires. Cette étude espagnole sur quatre ans (2018-2021), a
permis de mettre en évidence chez 134 rapaces nocturnes (a leur admission en centre de soin) une prévalence d’hémoparasi-
tisme de 35%, Leucocytozon sp étant le plus fréquent (32.1%). Ce parasitisme sanguin est significativement associé a une ané-
mie, un faible état corporel et une leucocytose. m

Burcella suis biovar 2 : de la faune sauvage au chiens

(lien)

Brucella suis biovar 2 est une bactérie zoonotique de la famille des Brucella bien connue dans la faune sauvage (sanglier,
lagomorphes, ...) , mais jusqu’a alors elle n'avait jamais été détectée chez des chiens en France (contrairement a B. canis qui
circule chez le chien). Le premier cas, de 2020, concerne un border collie adulte, avec une excrétion urinaire importante. Le se-
cond cas concerne un berger allemand ayant présenté une orchite (i.e., inflammation testiculaire) avec des bactéries isolés post
stérilisation. Des analyses génétiques des bactéries ont mis en évidence une forte proximité avec les bactéries circulant dars le
compartiment sauvage. La contamination a pu se faire lors de promenades forestiéres avec contact direct avec des lievres ou
sangliers, ou par contact avec des excréments infectants. m

Castor et bactéries : Corynebacterium ulcerans

(lien)

Suite a la détection de trois cadavres de castors en Allemagne en 2015, 2021 et 2022, Corynebacterium ulcerans (une bac-
térie zoonotigue) a été isolée, par culture bactérienne a l'issue de l'autopsie, a partir d'abces chez deux des individus et des
poumons de l'individu trouvé en 2015. La présence de Corynebactérie chez ces trois castors cachectiques ne permet pas d'ex-
pliquer la cause de la mort (d'origine inconnue pour l'individu de 2015 et liée a une pneumonie granulomateuse abcédés due
au champignon Emmonsia crescens pour les deux autres) mais encourage a une prudence vis-a-vis de ce risque zoonotique
lors de la manipulation de cadavres de castors. Les bactéries isolées étaient tres proches génétiquement les unes des autres et
présentent une proximité avec des souches isolées chez des chiens. m

Pandémies :

« Les conditions restent propices a I'émergence de nouveaux pathogénes capables de causer des pandémies. La dégrada-
tion environnementale et I'accélération des mouvements de personnes et de marchandises s'ajoutent a I'extraordinaire capaci-
té d'adaptation des bactéries, virus et champignons. »

A lire ici : https://lejournal.cnrs.fr/articles/pandemies-leternel-retour =
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Revue de presse du réseau

Influenza aviaire en faune sauvage en France

(lien)
L'année 2022 aura été une année sans précédent vis-a-vis de I'épizootie d'influenza aviaire hautement pathogene (IAHP)
dans les populations sauvages. Cette situation est liée a des changements épidémiologiques apparus dés le premier semestre,
avec trois éléments majeurs :

. De nombreux cas d'infection ont été détectés, regroupés en plusieurs clusters spatio-temporels associés a des
épisodes de mortalité d'un niveau exceptionnellement élevé.
. La circulation virale s'est maintenue au printemps et a I'été malgré la montée des températures, avec une circu-

lation active et massive en continu sur toute I'année, sans que de nouvelles introductions en Europe de virus
d'TAHP aient été mises en évidence au cours des migrations post-nuptiales (ao(t-novembre 2022).
. Le spectre observé d'especes fortement touchées était différent de ce qui a été connu jusqu'alors et incluait
des espéces a enjeu de conservation.
Enfin, 2022 aura été marquée par une importante augmentation des cas de maladie et de mortalité liés a 'TAHP chez des
mammiféres dans le monde (pinnipédes, mustélidés, renards, ours, ...) dont un chat domestique vivant a proximité d'un élevage
avicole infecté en France en décembre 2022.m

L'influenza aviaire hautement pathogéne (IAHP) est une maladie virale caractérisée par d'importants enjeux de conserva-
tion. En effet, depuis plusieurs années, des mortalités récurrentes parfois massives d'oiseaux sont observées en France et dans
le monde. Les espéces caractérisées par une longue espérance de vie et une faible fécondité, comme des oiseaux marins, des
rapaces ou des oiseaux d'eau, sont mal adaptés a la circulation de maladies trés contagieuses et sont donc particulierement
touchées. Comprendre comment le virus circule chez les oiseaux est une nécessité absolue pour adopter des mesures de ges-
tion et de surveillance adaptée, pour mieux les protéger de cette maladie. En France, depuis 2016, plusieurs épisodes d'TAHP
ont été identifiés sans que I'on connaisse précisément la dynamique spatio-temporelle de cette maladie lors de ces épisodes.

Par I'analyse exploratoire de données collectées par le réseau de surveillance sanitaire SAGIR, nous avons identifier ce qui
semble étre des clusters (i.e., regroupements d'événements sur une courte période et une petite surface), de trois grands types,
I'un étant observés lors d'épizooties concernant des espéces coloniales et leurs sympatriques et prédateurs considérés comme
des hotes accidentels. Et les deux autres types se produisent en saison hivernale et hors de toute épizootie. Le premier con-
cerne des clusters que I'on retrouve au méme endroit d'un épisode a l'autre (étangs de la Dombes, Nord-Est de la France) et
constitués par des oiseaux d'eau et leurs prédateurs. Nous faisons I'hypothése que ce premier type de cluster est formé par ke
mouvement d'oiseaux sauvages (notamment de migrateurs) introduisant le virus dans des zones adaptées a sa survie et donc
ou il se maintient. Le deuxiéme type de cluster concerne des zones touchées lors d'un seul épisode et est constitué essentiele-
ment d'especes synanthropes (i.e. proches des activités humaines) dont la littérature suggéere qu’elles ne propagent pas/peu e
virus. Ces derniers clusters surviennent dans des zones ou la pression infectieuse en élevage de volailles est importante. m

(lien)

L'article revient sur I'épisode d'influenza aviaire qui a atteint les vautours fauves en France en 2022, et pour lequel les in-
vestigations ont fait 'objet d'une collaboration de I'OFB et du réseau SAGIR avec le CEFE (Centre d'Ecologie Fonctionnelle et
évolutive, CNRS, Montpellier), I'école vétérinaire de Toulouse et la LPO. En effet, certains des oiseaux impactés faisaient fobjet
d'un suivi par le CEFE et étaient donc équipés de balises a cette fin. Les analyses individuelles se sont appuyées sur la LPO et le
réseau SAGIR avec I'appui de I'ENVT pour les investigations et les analyses de typage.

Les données de suivi de ces oiseaux ont permis de constater pour la premiére fois, de facon objective et étayée, que des
oiseaux adultes survivaient a l'infection par des virus IA hautement pathogénes, malgré une période clinique se traduisant par
une inactivité. Chez les poussins en revanche, une mortalité trés importante a été constatée avec une forte chute du nombre de
juvéniles a I'envol comparativement aux années précédentes (NB: une telle mortalité n'a pas été réobservée en 2023).

Le suivi phylogénique des souches virales a permis de montrer que toutes les populations francaises de vautours fauves ont
été atteintes par la méme souche dans un laps de temps tres court (origine plus que probable : Espagne), et qu'il n'y a pas eu
de cas secondaires identifiés en France, notamment en élevages avicoles. m
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Lynx et anticoagulants

Le Lynx eurasien (Lynx lynx) est le troisieme plus grand carnivore terrestre en France, ou il est présent depuis sa réintroduc-
tion en 1970 depuis la Suisse. Cette espéce fait I'objet de programmes de conservation et d'un plan national d'action, et est
étroitement surveillé en France afin de mieux comprendre les pressions s'exercant sur |'espece. L'exposition de |'espéce aux
rodenticides anticoagulants se fait par la collecte de cadavre par le réseau SAGIR. Cette étude est la premiére a apporter des
données sur I'exposition a ces molécules chez le Lynx eurasien, et se focalise sur la compréhension des mécanismes d'exposi-
tion et des facteurs de risque associés. Cette étude a permis de mettre en évidence que 26,7% des 86 lynx collectés et analysés
entre 2018 et 2022 présentent des résidus d'anticoagulants dans leur foie. Les facteurs de risque significativement identifié
sont |'age et la proportion de zone urbaine dans l'aire de vie de I'individu. De plus les animaux en faible état corporel présen-
tent des concentrations hépatiques plus élevées en rodenticides. Bien que ces résultats doivent étre complétés et vérifiés par
des études complémentaires, ils suggérent un impact possible des rodenticides anti-coagulants sur la santé des Lynx, en lien
avec des facteurs de risque environnementaux et anthropiques. m

V. ARs absence (before 2018)

@ ARs presence (before 2018)

@ ARs absence (after 2018)

@ ARs presence (after 2018)
Main roads

Figure 1- Spatial distribution of lynx liver samples collected from carcasses by the SAGIR
network in France between 2014 and 2022. The names and boundaries of the French departments
are shown as well as the main roads. Polygons represent for lynx carcasses collection point. The
satellite view is provided by OpenStreetMap© . Map realised with QGIS software.

Faune sauvage et tumeurs

lien)

Le développement de tumeurs (d'origine non infectieuses) chez des
espéces sauvages sensibles peut résulter de pressions chimiques sur I'en-
vironnement. Elles peuvent ainsi servir d'alerte pour la santé animale et
humaine au travers d'espeéces sentinelles. Cette étude s’est intéressée au Ny
lievre d'Europe (Lepus europaeus) et au chevreuil européen (Capreolus
capreolus) a partir des données du réseau SAGIR. Les cas positifs ont été
définis comme tout cas suspect ou confirmé de tumeur d'origine non
infectieuse. Via |'établissement d'une carte de risque des agrégats spa-
tiaux (aucun cluster temporel) ont été identifiés. m

Figure 1 : Distribution spatiale des sites et sols pollués (points rouges -
données BASOL France 2020) et superposition des agrégats spatiaux de cas de tumeur d’origine non infectieuses identifiés
chez le chevreuil européen (cercle rouge) et le lievre d’Europe (cercles bleus)
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Faits marquants

Période Territoire Espéce(s) Description sommaire du cas

Janvier 2023 90 Grive (Turdus sp.) Parasitisme a Morishitium spp. Plusieurs sur animaux chassés.
Merle noir (Turdus merula) Découverte fortuite a I'éviscération.

Mars 2023 25 Grenouille rousse Identification de lésions cutanées kystiques causées par des
(Rana temporaria) Trématodes du genre EFuryhelmis. Les amphibiens sont des hotes
Cf bas de page intermédiaires, les hotes définitifs sont des mammiferes carni-
vores.
Avril 2024 38 Crapaud commun Détection d'herpesvirus BfHV1 lié a des Iésions cutanées évo-
(Bufo bufo) catrices chez des individus retrouvés morts. Observation et col-

lecte réalisée dans le cadre des suivis LPO amphibiens.

Juin 2023 44 Loutre d'Europe Botulisme : identification de Clostridium botulinum C/D et E
(Lutra lutra) chez deux individus. Remerciements a Philippe Gourlay (Oniris) et
a la réserve du lac de Grand-Lieu pour l'identification de ce cas.

Printemps—été 67, 68 Hérisson d'Europe Syndrome cutané chez des hérissons. Signalements centre de
2023 (Erinaceus europaeus) sauvegarde
Juillet 2023 54 Martinets Plusieurs individus présentant des troubles nerveux marqués
(fam. Apodidae) signalés par le centre de sauvegarde
Juillet 2023 17 Merle noir (7urdus merula) Détection de virus USUTU sur une mortalité de merle.
Ao(t 2023 68 et 38 Merle noir (Turdus merula) Détection de virus USUTU sur des mortalités de merle.
Aot 2023 21 Cygne tuberculé (Cygnus Détection de botulisme type E dans le cadre d'une mortalité
olon + Canard (Anas sp.) groupée multispécifique
Aolt 2023 07 et 38 Grives et merles (07) et Signalement de mortalités anormales en Ardéche et par le
Turdidés (69) centre de soin du 69. En cours d'investigations.
Eté 2023 Bretagne Fou de Bassan Identification d’'individus avec une coloration noire totale ou
(Morus bassanus) partielle des yeux. Témoin probable d'une infection par des virus
influenza aviaire (article en lien)
2023 France Laridés Mortalités massives et circulation active d'influenza HSN1 HP
métropolitaine (génotype FR9) chez les mouettes rieuses (hiver) et dans les colo-

nies de laridés en reproduction (printemps-été)

La détection de trématodes Euryhelmis sp. dans le
cadre de ce signalement illustre la montée en compé-
tence du réseau SAGIR (depuis 2022) pour la surveil-
lance sanitaire des amphibiens et la capacité acquise
et en cours de consolidation a conduire une investigation
diagnostique compléte et pluridisciplinaire chez des am-
phibiens pour aboutir a un diagnostic étiologique des
lésions observées (kystes cutanés répartis sur I'ensemble
du corps—photos). A été mis en place dans ce cas : au-
topsie, histologie et parasitologie. Mais sont également
possibles selon les hypothéses : bactério-
logie, virologie et recherche de champi-
gnons pathogénes,

Nous remercions 'équipe OFB du
Doubs, F. Pozet et le LDA39 pour 'autopsie,
K. Lemberger et VetDiagnostics pour [‘ana-
lyse histologique des lésions et le muséum
d'histoire naturelle de Genéve pour lidenti- © F. Pozet—LDA3Q
fication parasitaire. '

© F. Pozet—LDA39

uta ur le ' membre d’une grenouille rousse et
observation en microscopie optique (x10) directe (bas) et coupe
histologique en coloration Hémalun-Eosine (haut).
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Jeu de l'été

Vous I'attendiez, il fait son grand retour : le jeu de I’été !
Envoyez nous vos grilles complétées a sagir@ofb.gouv.fr (objet : « jeu de I'été SAGIR ») et la premiére per-
sonne du réseau (ITD et laboratoires) a nous donner la bonne réponse recevra un lot surprise ! Date limite de
participation le 15/09/2023.

HORIZONTAL

: Antiseptique naturel produit par des insectes menacés par I'usage d’insecticides (néonicotinoides, ...)
: Maladie réglementée des suidés : présence en ltalie et surveillance renforcée en France et (acronyme)
: Sous-famille d’échassiers a long cou et avec un bec recourbé (certaines espéces sont des EEE)

: Objectif des mesures d’hygiéne et sécurité et des EPI (i.e., gants, masque, ...) (verbe)

: Base de données du réseau SAGIR

: Par définition quand on y est exposé, il y a un risque

: Ordre d’amphibiens, dépourvus de queue au stade adulte

: Troubles du fonctionnement de I'organisme liés a I'absorption d’une substance étrangere

: Localisation d’un jetage observé par exemple en cas de RHDV chez les lagomorphes

10 : Maladie hémorragique des cervidés (acronyme anglais)

O OO NOUL,WNIER

VERTICAL

: Présence d’une toxine ou d’un polluant dans I'organisme

: Virus émergent, menace pour les chauve-souris en Europe

: Lieux de vie des chauve-souris

: Ensemble des actions a faire avant toute mission ou intervention (verbe)

: Outil a I'étude pour la lutte contre la tuberculose chez le blaireau en France

: Réseau de surveillance des mammiferes marins en France (acronyme)

: Mesures pour éviter le transfert d’'un pathogéne ou polluant dans I’environnement lors d’une intervention
: Réseau de surveillance sanitaire de la faune sauvage en France

IOOmMmMOoO®>

La solution dans la lettre SAGIR n° 193
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Vie du réseau

Les réunions régionales 2023

5 réunions ont eu lieu cette année, deux en présentiel et trois en visios :

Mardi 07/03 : Occitanie et Nouvelle-Aquitaine a VISIO

Jeudi 09/03 : Bourgogne Franche-Comté et Grand-Est a
VISIO

Jeudi 13/04 : Bretagne, Pays de la Loire, Normandie
Vendredi 14/04 : Ile de France, Hauts de France, Centre val
de Loire a VISIO

Jeudi 11/05 : Auvergnes Rhone-Alpes, PACA-Corse

Ces réunions ont regroupé 224 participants (80 en présentiel et 144 en distanciel) : ITD OFB et FDC, ITR OFB, FRC,
laboratoire vétérinaires, correspondants SNGTV, DD(ets)PP, DRAAF, DREAL, parcs zoologiques, partenaires scienti-
fiques et techniques.

Formations 2023

Les formations ITD niveau 1 (23 stagiaires dont 9 techniciens de FDC) et niveau 2 (12 stagiaires OFB) ont eu
lieu fin juin.

Pour les formations a destination des laboratoires le niveau 1 (« perfectionnement a ['autopsie de la faune sau-
vage») a réuni 20 techniciens et vétérinaires de LVD. Et le niveau 2 (« approfondissement en toxicologie faune
sauvage ») aura lieu en septembre.

E-learning : https://elearning.ofb.fr/.
Le module d'E-learning d’Epifaune est toujours disponible.

Un module est en cours de finalisation portant sur les connaissances a acquérir pour l'octroi des dérogations a la
collecte et au transport.

Une formation en e-learning sur la biosécurité est également en cours de finalisation et sera prochainement dispo-
nible.
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EDI Epifaune : pour la toxicologie et la tularémie au LEAV, c’est opérationnel !

Cela fait maintenant un petit moment qu’on vous parle des EDI (échanges de données informatisés) Epifaune.
Pour ceux qui rejoignent le réseau depuis peu, le principe des EDI est de mettre en place un transfert informatisé
de résultats d'analyses directement du logiciel des laboratoires d'analyses vers la base de données Epifaune. Cela
soulage ainsi les laboratoires de la saisie de ces résultats, accélére leur ajout dans Epifaune et donc les rend con-
sultables par les utilisateurs.

La phase pilote a pris du retard (notamment a cause du contexte sanitaire tendu et de délais de livraison d'un
nouveau serveur) mais aujourd’hui elle aboutit a la mise en routine de I'envoi par EDI de toutes les analyses toxico-
logiques effectuées par le laboratoire Toxlab (sauf contre-ordre comme dans le cas d'affaires de police judiciaire)
et des analyses de tularémie effectuées par le laboratoire de I'environnement et de I'alimentation de la Vendée
(LEAV).

Nous allons continuer a travailler pour augmenter le spectre des résultats d'analyses envoyés par EDIL Notre
prochain objectif est de faire envoyer par EDI les analyses IAHP effectuées par les 11 laboratoires agréés.

Nicolas TOULET, administrateur Epifaune (OFB)
SAGIR en Outre-mer

En 2023, le réseau se relance en Guadeloupe, des réunions partenariales (OFB 971 et 972, FDC, CIRAD, institut pas-
tuer, Parc national, naturalistes DAAF, ARS et DREAL) et une journée de formation ont eu lieu début mai.

En Octobre, une session de formation est prévue a la Réunion cette fois-ci, pour les agents OFB et les partenaires.

Rappel : Site internet et ressources du réseau

Comme indiqué dans les précédentes lettres SAGIR les pages dédiées au réseau SAGIR hébergées sur 'ancien
site de I'ONCFS ne sont plus accessibles sauf pour les agents de I'OFB, sur l'intranet (http://www.oncfs.gouv.fr/
Reseau-SAGIR-ru105).

Nous travaillons a la migration des contenus de I'ancien site ONCFS sur le portail technique du site de I'OFB.

En complément, nous vous rappelons qu’en remplacement du site 'ONCFS qui hébergeait les ressources docu-
mentaires du réseau, des bibliotheques virtuelles ont été créées (une pour les ITD et une pour les laboratoires) sur
Alfresco. Sur ces bibliotheques sont disponibles les archives des lettres SAGIR, mais aussi des documents tech-
niques et les protocoles du réseau, le reste des ressources étant en cours de transfert de I'ancien site vers les bi-
bliothéques virtuelles.

Pour les ITD et LVD qui n'ont pas accés a ces bibliotheques faites-en la demande par mail a sagir@ofb.gouv.fr
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